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CAPITULO 7. HORTICOLAS I

DESARROLLO DE MATERIALES
DE INTROGRESION DE SOLANUM INCANUM
EN EL FONDO GENETICO DE S. MELONGENA
COMO HERRAMIENTA PARA LA MEJORA

P. Gramazio, J. Prohens, M. Plazas, I. Andijar, F.J. Herraiz, S. Vilanova

Instituto de Conservacién y Mejora de la Agrodiversidad Valenciana, Universitat Politécnica de Valéncia, Camino de
Vera 14, 46022 Valencia
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INTRODUCCION

La berenjena (Solanum melongena L.) destaca por su elevado contenido en polifenoles, entre
ellos el 4cido clorogénico, el cual le confiriere una alta bioactividad y un papel importante en la
prevencién de enfermedades importantes como el cancer y la diabetes tipo II (Plazas et al., 2013).
Las variedades comerciales actuales presentan un menor contenido en polifenoles y consecuen-
temente un menor valor funcional con respecto a su ancestro silvestre (Solanum incanum L.).
Esta especie silvestre da hibridos totalmente fértiles con la berenjena, por lo que es una fuente
de variacién de interés para la mejora de la calidad nutracéutica (Plazas et al., 2013). Con objeto
de introgresar el alto contenido de polifenoles de S. incanum en S. melongena, en la actualidad
estamos en las fases finales del desarrollo de una coleccién de lineas de introgresion de S. inca-
num en el fondo genético de S. melongena. En la actualidad nos encontramos en la quinta gene-
racién de retrocruzamiento (BCS).

MATERIAL Y METODOS

Los parentales usados para el desarrollo de la coleccion de los materiales de introgresion han
sido S. incanum accesién MM577 como parental donante y S. melongena accesién AN-S-26
como parental recurrente. MM577, recolectada en Israel, presenta frutos verdes, pequefios y de
forma subovoide y espinas en el tallo, hojas y caliz. AN-S-26 es una variedad tradicional andaluza
sin espinas con frutos morados, grandes y de forma obovoide. El hibrido F, se obtuvo usando
AN-S-26 como parental femenino y MM577 como masculino, y present6 caracteristicas morfo-
16gicas y de contenido en polifenoles intermedias entre los dos parentales. Seguidamente el hi-
brido F1 se retrocruzé como parental femenino hacia el parental recurrente S. melongena
obteniéndose la primera generacién de retrocruzamiento (BCI).

De la generacién BC1 se seleccionaron al azar 91 plantas para la construccién de un mapa ge-
nético de ligamiento. La realizacién de un mapa genético denso, con marcadores distribuidos a lo
largo de los 12 grupos, fue necesario para poder seleccionar los materiales que lleven el fragmento
introgresado de S. incanum. Los marcadores utilizados para el genotipado han sido de tipo SSR
(simple sequence repeats), COSII (conserved orthologous set) y SNP (single nucleotide polymor-
phisms). En posteriores retrocruzamientos, se utilizaron estos marcadores para seleccionar las
plantas con fondos heterocigotos para cada uno de los cromosomas de interés y que al mismo
tiempo tuvieran el mayor fondo de S. melongena en los restantes once cromosomas.

RESULTADOS Y DISCUSION

Actualmente disponemos de plantas de la generacién BC5 obtenidas mediante cinco ciclos
de retrocruzamiento y seleccién por marcadores moleculares, con 5-6 marcadores por cromo-
soma. En el fenotipado y genotipado de las plantas de la generacién BC4, las cuales han recu-
perado la mayor parte del fondo genético del parental recurrente (~97%), se observé un gran
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polimorfismo en el contenido en polifenoles totales y dcido clorogénico, el cual es el principal
compuesto fendlico de la berenjena (Plazas et al., 2013). Asi mismo también se observé amplia
variacion para varios caracteres como presencia de espinas, tamafio, color de fruto, etc. Con ob-
Jeto de seleccionar las plantas con genotipos mds interesantes, en cada ciclo se ensay6 un nimero
de plantas entre 200 y 250. En general la tasa de éxito de los cruces ha sido muy alta, sin rele-
vantes problemas de fertilidad, aunque en algunos materiales se ha constatado una menor canti-
dad de semillas o una mayor tasa de aborto entre ellas. Este fendmeno ha conllevado en pocos
casos a la necesidad de volver al material del ciclo anterior debido a que no se ha podido avanzar
en el proceso de recuperacion del fondo de S. melongena. Las plantas de la generacién BC5 se
genotipardn con la técnica GBS (Genotyping by Sequencing). Con esta técnica se generardn de-
cenas de miles de SNPs e InDELSs, para una mayor precision y rapidez del genotipado y seleccién
de las plantas para el proceso de autofecundacion y fijacion en homocigosis de los fragmentos
introgresados de S. incanum. En esta primera fase del proceso se obtendrd una coleccién de apro-
ximadamente 12 lineas de sustitucién cromosémica, una por cada cromosoma de S. incanum in-
trogresado. Una vez evaluadas estas lineas para varios caracteres morfolégicos, fisiolégicos y
genéticos se procederd a la segunda fase del proceso con el desarrollo de unas 80-90 lineas de
introgresion, correspondientes a 5-6 lineas de introgresién por cada cromosoma. La disponibili-
dad de una coleccion de lineas de introgresion hard posible el anélisis genético y la identificacion
de QTLs para contenido en polifenoles, asi como para otros caracteres complejos, ya que las di-
ferencias fenotipicas entre una linea de introgresion y el parental recurrente se deben tinicamente
al fragmento introgresado (Lippman et al., 2007).
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